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lllumina Respiratory Pathogen ID/AMR Panel (RPIP)

Deteccao abrangente de variantes do SARS-CoV-2, patdgenos respiratorios
comuns e raros e marcadores de resisténcia a antimicrobianos associados (AMR)

Uma preocupacao com a saude publica sem
precedentes exige novos recursos de testes

« As coinfecgdes respiratdrias sdo uma preocupacgéo de salde
global acelerada pela COVID-19

« As novas variantes virais altamente transmissiveis podem afetar
a eficiéncia dos testes de diagndstico e das vacinas'

« O aumento da resisténcia a antibidticos € uma ameaca

a saude global

Com o Respiratory Pathogen ID/AMR Panel,
os laboratorios de pesquisa podem:
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Respiratory Pathogen ID/AMR Panel

- Identificar a COVID-19 e determinar variantes virais e linhagens - o L
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» Determinar perfil de expressao génica de AMR para obter insights
sobre a resisténcia de patdgenos a antibidticos

» Analisar uma ampla variedade de tipos de amostras, inclusive
amostras tradicionalmente complexas

« Relatar cobertura genémica completa dos virus SARS-CoV-2 e Influenza A/B para monitorar novas variantes e linhagens

O fluxo de trabalho de NGS simplificado, da amostra aos resultados, entrega
resultados em menos de 24 horas

« Deteccdo precisa e econdmica de patdgenos respiratérios conhecidos e emergentes com sequenciamento de Ultima
geragdo (NGS) combinado com enriquecimento de alvo e analise de dados eficiente e simples com a plataforma Explify
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Total de extragéo Preparo de RNA lllumina com enriquecimento com Kit de reagentes rapidos Explify RPIP
de acido nucleico painel ID/AMR de patdgeno respiratério da lllumina do sistema MiniSeq™ Data Analysis

Somente para pesquisa. Ndo deve ser usado em procedimentos de diagndstico.



Anadlise desenvolvida pela lllumina

« Acesso na BaseSpace™ Sequence Hub
« Aproveite uma solucao facil de usar para analise aprofundada com interpretagao padronizada que usa bancos
de dados selecionados
« Emita resultados em quatro formatos diferentes:
- Resumo do relatério (PDF)
- Tabela de mutacdo comentada de SARS-CoV-2 e Influenza A/B (TSV)
- Genoma de consenso de SARS-CoV-2 (FASTA)
— Relatério detalhado baseado em texto (JSON)

Patdgenos orientados pelo Respiratory Pathogen ID/AMR Panel

« Detecgdo econdmica de patdgenos respiratérios e genes associados de resisténcia a antibidticos em um Unico ensaio
« Amplo direcionamento de patdgenos baseados em DNA e RNA, inclusive + de 180 bactérias, + de 40 virus,

+ de 50 fungos e + de 2000 alelos AMR com resisténcia prevista a 26 classes de medicamentos
« Cobertura genémica abrangente dos virus SARS-CoV-2 e Influenza A/B para monitorar variantes e linhagens

Principais alvos no Respiratory Pathogen ID/AMR Panel

Principais bactérias? Principais virus? Principais fungos?®
Bordetella pertussis (5) Adenovirus B, C, E Aspergillus fumigatus (5)
Chlamydia pneumoniae (2) Coronavirus 229E, HKU1, NL63, OC43 Candida auris
Coxiella burnetii Citomegalovirus (CMV) Coccidioides immitis (1)
Complexo Enterobacter cloacae® Enterovirus D68 Fusarium solani (3)
Francisella tularensis (H1lll/;r,uHs SdI\?Zi?glrJiggZ:vgri a) Histoplasma capsulatum
Klebsiella pneumoniae (4)° Virus da influenza B Mucor racemosus (2)
Legionella pneumophila (5) Metapneumovirus Paracoccidioides brasiliensis
Mycobacterium tuberculosis (9) Virus da parainfluenza 1-4 Pneumocystis jirovecii
Nocardia farcinica (9) Virus sincicial respiratério A + B Rhizopus oryzae (2)
Pseudomonas aeruginosa (2)° Rinovirus A, B, C Sporothrix schenckii
Staphylococcus aureus® SARS-CoV-2 Talaromyces marneffei

Streptococcus pneumoniae (7)°

O numero entre parénteses indica outras espécies visadas do mesmo género.

a. Indica as principais causas de infecgoes respiratorias, sejam elas virais, fungicas ou bacterianas. Organismos adicionais que sdo conhecidos por causarem
infecgdes também sdo visados.

b. Marcadores AMR incluidos.

Somente para pesquisa. Ndo deve ser usado em procedimentos de diagndstico.



Marcadores AMR orientados pelo Respiratory Pathogen ID/AMR Panel

» Previsdo precisa de resisténcia de 79 patégenos respiratérios comuns a 26 classes de medicamentos baseada
em detecgado de > 2000 marcadores AMR associados

Classes de medicamentos no Respiratory Pathogen ID/AMR Panel

A. baumannii
E. faecalis

E. faecium
Complexo

E. cloacae

E. coli

K. pneumoniae
P. aeruginosa
S. aureus

S. maltophilia
S. pneumoniae

Primeira linha: Segunda linha:
Complexo M. Isoniazidas Etionamidas
tuberculosis Poliaminas antibidticos Acidos para-aminosalicilicos
M. abscessus Pirazinamidas Aminoglicosideos

Rifamicina antibioticos Fluoroquinolonas

HIN1)

H3N2)
H5N1)
H7N9)

Influenza A
Influenza A
Influenza A
Influenza A

P

Saiba mais

Lista completa de alvos no Respiratory Pathogen ID/AMR Panel
lllumina Repiratory Pathogen ID/AMR Panel

Explify RPIP Data Analysis em BaseSpace Sequence Hub
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Somente para pesquisa. Ndo deve ser usado em procedimentos de diagndstico.
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